68

It

(til metodologia de fraccionamiento previo de la muestra denominada
dPC Fractionator, basada en el isoelectroenfoque en gel, capaz de resolver
en cinco centésimas de unidad de punto isoeléctrico. Con ella, en apenas
30 minutos, podemos tener la muestra preparada para realizar la diges-
tién con tripsina que precede al anélisis por espectrometria de masas.

Lo que si sabemos con seguridad es que el futuro estd en la capaci-
dad y la ilusion que tienen los investigadores por seguir descubriendo e
innovando en el maravilloso mundo de la ciencia. Sin duda, estamos en la
edad dorada de la biologia, que estd viviendo una expansion enorme
gracias a los nuevos paradigmas descubiertos en el pasado siglo sobre la
estructura de los cidos nucleicos y las proteinas. La etapa de investiga-
cion tras la aparicién de un nuevo paradigma que Thomas S. Kuhn deno-
mind de ciencia normal, nos dirige ahora hacia un largo camino por reco-

rrer para discernir los misterios de la vida en el dambito molecular. jBidlo-
gos del mundo, ha llegado vuestra hora! Ya pasaron las penurias y ahora
afrontamos un largo reto que comprende un lejano viaje en el que no

podemos olvidarnos de llevar las alforjas repletas de conocimientos, no
slo de especies, del funcionamiento celular y de reacciones bioquimicas,
sino también de tecnologia. Tendremos el apoyo de otras ciencias, pero ya
no se concibe a un buen bidlogo sin el dominio de sofisticados equipos,
procesos y técnicas. La abundancia normalmente se presenta con un alto
peaje y no debemos confiar en pagarlo con un golpe de suerte. Ya hace
tiempo que Albert Einstein tuvo claro que Dios no realizé su acto creador
jugando a los dados. .. y a ver quién se atreve a contradecir a tan perspi-
caz pensador.
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El Nobel de Quimica del afio
2009 premia el trabajo de tres
investigadores por sus estudios
sobre la resoluciéon de uno de los
problemas mas complejos de la
Biologia: la estructura tridimen-
sional del ribosoma.

Los ribosomas, presentes en
las células de todos los seres vi-
vos, son las estructuras de la célu-
la encargadas de traducir a pro-
teinas el mensaje genético porta-
do por la molécula de RNA men-
sajero que a su vez procede de la
molécula de DNA. Su complejidad
es enorme dado que estan com-
puestos por moléculas de RNA y
alrededor de 50 proteinas. A su
vez, el ribosoma se encuentra
estructurado en dos particulas
diferentes que en los procariotas
constituyen la subunidad mayor o
50Sy la subunidad menor o 30S.

La contribucion de la investi-
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gadora Ada E. Yonath, del Institu-
to Weizmann en Israel y de los
investigadores Thomas A. Steitz,
de la Universidad de Yale, en Es-
tados Unidos y Venkatraman Ra-
makrishnan, del Laboratorio de
Biologia Molecular del Consejo de
Investigaciones Médicas en Cam-
bridge, Reino Unido, ha sido pre-
cisamente la obtencién, mediante
difraccion de rayos X, de la estruc-
tura atomica de una de las parti-
culas mas complejas de la célula,
como son los ribosomas, a partir
de cristales de alta calidad.

La funcién de los ribosomas es
clave para la sintesis de proteinas
y, por lo tanto, crucial para la vida.
La comprension de su estructura
no sélo supone un avance fun-
damental en la investigacion ba-
sica, sino que permite compren-
der la accién de numerosos anti-
biéticos que tienen como diana
precisamente los ribosomas bac-

terianos. Su bloqueo como con-
secuencia de la unién del antibié-
tico impide que la bacteria fabri-
que las proteinas y, por lo tanto,
acaba con la infeccion bacteriana.

Estos estudios permitiran en el
futuro dilucidar la estructura del
ribosoma eucariético y permiten
especular con la idea de disenar
moléculas que bloqueen especifi-
camente el ribosoma de la célula
tumoral.

Enrigue Viguera Minguez
eviguera@uma.es

Profesor Titular del Area de Ge-
nética. Facultad de Ciencias.
Universidad de Mdlaga

Vol.2 | Ne 126



mailto:eviguera@uma.es
mailto:eviguera@uma.es

